Alukkeet hemimetaboliatien geeneille

	Geeni
	geenipankin sekvenssi (rotan mRNA, ellei muuta mainittu)
	primerit
	Tm
	rotan mRNA:n pituus
	Tuotteen pituus
	Muuta

	Aminolevulinic acid synthase 1
	J03190

NM_024484
	F: gcgcaatgtcaagcttatga (EX 9)

R: tgggtaattaatggcctgga (EX 10)
	59.98

60.15
	2052
	169
	Eksoni-introni-rajat Yomogida et al. (1993) artikkelista. Kahta rajaa ei löytynyt sekvenssistä.

	Aminolevulinic acid synthase 2 (erythroid spesific)
	D86297

NM_013197
	F: ttgagaagtccgatcccaag (olet.EX 7)

R: accccgggttccatatagtc (olet.EX 8)
	60.19

59.90
	1899
	167
	Oletetut eksonit saatu vertaamalla ALAS1:een alueella, jossa ALAS1 ja ALAS2 73 % homologisia

	Aminolevulinic acid dehydratase
	 NM_012899

 X04959

Eksoni2: L08250
	F: ctactttcacccactgcttcg (olet.EX 1)

R: tgttcatccttgggaactctg (EX 2)
	59.92

60.10
	1116
	240
	vain EX 2 erikseen pankissa; muista E/I rajoista ei tietoa

	Porphobilinogen deaminase, housekeeping form
	Y12006

erythropoietic: NM_013168
	F: tcctggctttaccattggag (EX 7)

R: tgaattccaggtgagggaac (EX 9)


	60.07

59.90
	1086
	176
	E/I rajat: Cardalda et al. (1998).

Nämä primerit tunnistavat myös erythropoietic-muodon. EX1:een, joka puuttuu E-muodosta, ei saanut hyväksyttävää primeria. Tuotteen sekvenssissä kuitenkin muutaman emäksen ero kahden eri muodon välillä. 



	Uroporphyrinogen III synthase
	AA900913 (est)
	F: ttaaagagtgggcagcaacc 

R: tggagaagctgtgtgtgagc


	60.25

60.19
	415 (est)
	169
	Primerit suunniteltu est-sekvenssin perusteella, ei tietoa eksoneista. Hiiren tai ihmisen  E/I-rajoja ei löydy kokonaisuudessaan (hiiri: eksonit 1a,1b,2a,2b; ihminen: eksoni 1). Primerit suunniteltu (-)-nauhaan.



	Uroporphyrinogen decarboxylase
	Y00350

human: XM_046565
	F: ggacagtggctccaaagaaa (olet. EX8)

R: ttagcaatgtagcgctgtgg (olet. EX 10)
	60.23

60.04
	1169
	157
	rotan mRNA:n E/I rajat saatu vertaamalla humaanigeeniin

	Coproporphyrinogen oxidase
	human: NM_000097

mouse: NM_007757
	
	
	
	
	Ohjelman mukaan ei hyväksyttäviä primereita alueella, jossa hiiren ja ihmisen sekvenssit 100 % homologisia (ko.alueet lyhyitä).

	Protoporphyrinogen oxidase
	AA859700 (est)

human: BC002357

human gene: HSPPOXG

mouse: U25114

mouse exon 12: MMPPOX2
	F: ctggcgcccactctctatac (olet. EX 13)

R: ctattccaacgagcagcaca (olet. EX11)
	59.86

60.01
	483 (est)
	234
	eksonit saatu vertaamalla rotan est-sekvenssiä humaani-mRNA:han;

primerit suunniteltu (-)-nauhaan

	Ferrochelatase
	rotan ei löydy

mouse: NM_007998

human: NM_000140
	F: cacaggcagcagcttaaatg (EX 5,6)

R: cagaatgaccacctcgcttc (EX 7)


	59.93

60.80
	
	184
	Primerit alueilla, joissa ihmisen ja hiiren sekvenssit 100 % identtisiä, E/I rajat ihmisen sekvenssistä

	Heme oxygenase
	
	
	
	870
	
	primerit on

	Biliverdin reductase
	M81681

NM_053850
	F: catgtcctcgtggaataccc (EX 4)

R: agctgtgaagcgaagagacc (EX 5)
	
	1082
	186
	eksoni/introni rajat artikkelista McCoubrey et al. 1995

	BACH1

(predicted)
	XM-221712
	F: atcgtaggccaaactgatgc (EX2)
R: gctctgaggtggagtccaaa (EX3)

	
	2244
	223
	eksoni/introni rajat saatu vertaamalla ihmisen geeniin AF-124731

	cMrp, cMoat

(R.norvegicus mRNA for canalicular multidrug resistance protein.)


	X96393
	F: cacggactgaacaagaagca (EX7)

R: aaccgatcagcaacttcagc (EX8 - ei eksoni alue)
	
	
	220
	eksoni/introni rajat saatu vertaamalla ihmisen geeniin HSA132291


